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[ Motivation } Zusammenfassung und Ausblick

Wohlstandschemikalien
(Metformin)

» Metformin verursacht signifikante Veranderungen im
Darmmikrobiom von Bachforellen.

_ » Die grofsten Veranderung im Darmmikrobiom sind in den
aquatischer Phyla Proteobacteria und Actinobacteria zu sehen, wobei
e das Phylum der Firmicutes unverandert bleibt.

Krankheiten bei Mensch
und Maus durch
verandertes Mikrobiom:
— Typ-2 Diabetes

— Fettleibigkeit

» Mit steigender Metforminkonzentration nimmt der Anteil der
pathogene Bakterienarten zu.

Das Mikrobiom hat einen groRen Einfluss auf die Vitalitat des » Auch Pe| Rrligen K0nzehtrat|onen von Metformin |
Wirtsorganismus. Bei Mensch, Maus und Ratte wurde bereits verstarkt sich die Expression von Virulenzfaktoren bei
gezeigt, dass die Darmflora die Gesundheit beeinflusst. Fir pathogenen Bakterien und damit ihr pathogenes
aquatische Organismen, wie z.B. Fische, ist der Einfluss jedoch Potential.
noch unbekannt. Deshalb werden gezielt ,\WWohistandschemikalien® | | | ) | |
(hier Metformin, ein Antidiabetikum), die in groRBen Mengen » Eine Korrelation zwischen der verstarkten Expression mit
verbraucht werden, in ihrer Auswirkung auf die Zusammensetzung der Vitalitat der Fische wird gerade untersucht:
des Mikrobioms und die Expression von Virulenzgenen ) o ) |
intestinaler pathogener Bakteriengruppen (Aeromonas spp. und » Datlr werden In Slty-Versqf:he durchgefu_hrt, die den
Enterococcus spp.) untersucht. ) Immunstatus der Fische naher charakterisieren sollen.
[ Ergebnisse }
[ Populationsanalysen } [ Expressionsanalysen }
Mucus Aeromonas hydrophila Enterococcus faecalis
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o Abundanz bestimmter Metformin verstarkt die Expression von Virulenzgenen in
M Proteobacteria ®m Firmicutes h B k i th B kt ) ) ¢ K ¢ ”
Actinobacteria m Sonstige & pathogener bakterienarten. ) < patnogenen bakierien (normler an KONtro en).

{ Methoden }
[ Halterung der Fische } [ Versuche zur Populationsanalyse mit Metforminkonzentrationen von O pg/L — 1000 pg/L } [ Versuche zur Expression von Virulenzfaktoren }
_ _ _ Mucus DGGE + Sequenzierung Bakte_rienreinku!turen

/Bedlngungen, bei denen die Bachforellen A e \ / [ | { mit Metformin

gehalten wurden: = f —’T

» Metformin-Konzentrationen: Z 39E [Mucgi”u”fd”;;’;‘cesl DNA-Extraktion _’[QPCR ]

O pg/L, 1 pg/L, 10 pg/L, 100 pg/L, 1000 pg/L R —
» bei 7 °C und 11°C . . RNA-
_ _ _ [ Amplicon-Sequenzierung ] Extraktion

» 10 Fische pro Metforminkonzentration ) .

> biologische Triplikate Charakterisierung des Darmmikrobioms bel Fischen l
N Y, )

» Molekularbiologische Populationsanalysen:

« PCR-DGGE mit Sequenzierung: Ahnlichkeit-Indices

Reverse Transkription
von mMRNA zu cDNA

* qPCR: Quantifizierung identifizierter Genera und Pathogene l
« Amplicon-Sequenzierung: Gesamtpopulation der Eubacteria
» Vorteile der Methoden: ,Mikrobiom-Abdruck® der Darmflora ohne {Expressionsanalyse}
Verfalschung durch Kultivierung durch gPCR
“ N
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